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Description de I’étude pilote

B 15 échantillons prélevés en Octobre 2022

- 1site : la Ferme du Grand Laval
- 3 types de milieux (culture, prairie, verger)
- Différents types de pratiques agricoles

B Objectifs :

Comparer grace a ’ADN environnemental |a biodiversité des sols sur
différents habitats présents sur la ferme du Grand Laval

= 4 groupes ciblés : Procaryotes, Eucaryotes, Champignons & « Vers de
terre »




SPYlG EN’

Composition des communautés du sol
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Composition des communautés du sol
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B Champignons

phylum
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B e

100
0

FWOd SNYS | Od3A

FAHD3d SNWE L OHIA

FSINDI4 SNYE L OH3A

FLEIND SNWG L Iddd

r LS SNYS L IWHd

FOH3E SNYG L IWdd

FSIVIN WAL 1N

Fans m3an N2

FOMNAMIN LTND

Fans SNy N2

FELSI SNYE 1ND

r ELS3 SNYE 10ND

FLITW ENYS L LND

FLSISNYSE LMD

P03 SNYG L 1ND

100%

75%

50%

25%

0%+




SPY

Composition des communautés du sol
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B Vers de terre

Achaeta

Achaeta iberica
Allolobophora
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Aporrectodea
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Aporrectodea rosea
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Lumbricidae
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Structuration des communautés du sol
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Analyses Eucaryotes

Chromista
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Analyses Eucaryotes - Metazoa

Annelida Arthropoda Nematoda
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Analyses Eucaryotes — Metazoa - Arthropoda

Arachnida Collembola Insecta
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Analyses Bactéries

Acidobacteriota
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Bacteroidota
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Ana |yses FU ngi Ascomycota Basidiomycota
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Analyses Vers de terre
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Structuration des communautés du sol SPYlGEN“"
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Structuration des communautés du sol
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Structuration des communautés du sol
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